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Beskattningsmodell for jarv

Prognoser for jirvpopulationen 2027 vid olika beskattningsnivaer
under 2026, baserade pa inventeringsdata fran 2025

Malin Aronsson, Henrik Andrén och Jens Persson
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1. Inledning

Uppdraget

Naturvérdsverket uppdrog (Arende NV-01405-24, Kontrakt 365-24-002) 4t Henrik Andrén, Malin
Aronsson och Jens Persson vid SLU, Institutionen for ekologi, Grimsd Forskningsstation att
prognostisera jarvpopulationen 2027 vid olika beskattningsnivaer under 2026 for Sverige, for norra
och mellersta rovdjursforvaltningsomradena och dessutom for Norrbottens, Visterbottens, Jimtlands
lan separat, samt sammantaget for ovriga 1an med jarvforekomst (Vésternorrlands, Dalarnas,
Gaévleborgs och Virmlands lén).

2. Metoder och data

I Sverige har man fram till och med 2024 inventerat jarv genom att framfor allt dokumentera
foryngringar, men pé senare ar har omfattningen okat av insamling av genetiskt material (t.ex.
spillning) for DNA-analys som ger individinformation, och under 2025 var DNA-insamling den enda
inventeringsmetoden som anvéndes i1 Sverige. Inventeringen av foryngringar (lyplatser) bedrevs frén 1
februari till 31 juli. De flesta foryngringar dokumenterades i mars — maj (Hedmark och Héglund
2024). I berdkningar av populationsstorleken baserat pd DNA-inventering anviands prover insamlade
fran 1 december till 30 juni (Milleret m.fl. 2024; Kleven m.fl. 2026).

Jakt pé jarv 1 Sverige har med undantag for 2019 (dé licensjakt infordes i Jdmtlands l&n utan att ndgon
jérv skots), samt 2022 — 2024, endast bedrivits i form av skyddsjakt. Sedan 2010 har skyddsjakt skett
alla ménader utom juli och augusti, men en stor del (86 %) av skyddsjakten utfordes fran november till
mars. Skyddsjakt har ndstan uteslutande (>99 %) skett i Norrbotten, Vésterbotten och Jimtland.
Licensjakt pa totalt 47 jarvar (15, 7 respektive 25 for dren 2022-2024) har endast skett i Jamtland och
under oktober — december.

I den hér rapporten har vi anvént oss av resultat fran bade inventering av faststéllda foryngringar frén
2014 till 2024 (Hedmark och Hoglund 2024) och av resultatet fran populationsuppskattningar med
fangst—aterfangstmetoder. DNA-baserade data kommer fran tva olika berdkningar. For aren 2015 —
2024 anviander vi resultaten frén Milleret m.fl. 2024, dér jarvpopulationen under hela tidsperioden ér
baserat pa allt DNA data som samlats in under 2014 — 2024. Eftersom det under 2025 endast
inventerades jarv med hjélp av DNA sé har vi enligt direktiv fran Naturvardsverket (i denna rapport
for 2025) anvént resultaten fran Kleven m.fl. 2026 som endast &r baserade pa DNA-data insamlat
under 2025 (2024-12-01 — 2025-06-30). Tidsserien av populationsuppskattningar baserat pd DNA fran
2015 — 2024 ar darfor inte uppdaterad baserat pa inventeringsresultaten fran 2025 (jmf. Andrén m.fl.
2025). I populationsmodellen anvéinder vi dessa tre olika dataméngder tillsammans.

Vi har inte inkluderat antal foryngringar i Norrbottens ldn for 2016, 2021 och 2023 i analysen och
dérmed inte heller total antalet féryngringar i norra RFO och Sverige under dessa ér, eftersom sno- och
véderforhallanden under inventeringen var s missgynnsamma att inventeringen dér forsvérades
kraftigt (Breseth m.fl. 2016, Hedmark m.fl. 2021, Hoglund och Tovmo 2023). Under 2024
genomfordes ingen inventering av jérvforyngringar i Norrbottens lén, vilket gor att antal féryngringar
for 2024 inte finns med i analysen for Norrbotten, norra RFO och Sverige. Under 2025 genomfordes
ingen inventering av jarvforyngringar i Sverige.



Tabell 1. Nationellt referensvirde och miniminivaer (Naturvardsverket 2024) {or antalet jérvar i
Sverige samt uppdelat pé olika lén.

Miniminiva

antal jérvar
Sverige 600 *
Norra RFO" 547
Norrbotten 220
Visterbotten 126
Jamtland 176
Visternorrland 25
Mellersta RFO ¢ 56
Dalarna 27
Givleborg 19
Virmland 10
Summa ovriga lin * 81
Visternorrland 25
Dalarna 27
Gavieborg 19
Virmland 10

* Samverkansradens foreslagna miniminivaer uppgér sammantaget till 603 individer. Géillande
nationellt referensvirde for jérv ar alltjimt 600 individer.

® Norra RFO (Norrbotten, Visterbotten, Jimtland, Visternorrland).

¢ Mellersta RFO (Dalarna, Gavleborg, Virmland).

4 Ovriga lin (Visternorrland, Dalarna, Givleborg, Virmland) har analyserats tillsammans i denna
rapport.



3. Modellering

Data Data Prognos 1 Beslut Prognos 2
Population  Reproduktion Jakt (frémst Reproduktion ~ Jakt (framst
mars (N,), mars (A) oktober- mars (A) oktober-
arsungar €j februari, H) februari, He;)
medraknade
4
Q
S
a
c
K]
®
>
o
o
a
Inventering Inventering Inventering
] ] ] ] ]
1 februari 2025 1 juli 2025 1 februari 2026 1juli 2026 1 februari 2027

Figur 1. Tidslinje inom jdarvforvaltningen for inventering, reproduktion, jakt, beslut om jakt och
prognoser. Jarvpopulationens fordndring over tid (véd linje), tidpunkt for jamforelse (mars; roda
punkter). Prognos 1 for mars 2026 (N.+;) berdknas frdn inventeringsresultatet mars 2025 (N,) (data)
och jakt fran 1 mars 2025 till 28 februari 2026 (H,) (data). Prognos 2 for mars 2027 berdiknas frdan
prognos 1 for mars 2026 (N;+1) och beslut om eventuell jakt fran 1 mars 2026 till 28 februari 2027
(Hy+1). Férgerna for populationsstorleken i mars dterkommer i tabellerna och figurerna.

For att gora prognoser for jarvpopulationen i Sverige har vi anvént Bayesiansk hierarkisk modellering
(Andrén m.fl. 2025, Andrén m.fl. 2020, Nilsen m.fl. 2011) som bygger pa inventeringsdata i form av
bade antalet registrerade jérvforyngringar (Hedmark och Hoglund 2024,
rovbase30.miljodirektoratet.no) och populationsuppskattning med hjilp av DNA och fingst—
aterfangstmetoder (Bischof m.fl. 2019, Milleret m.fl. 2024; Kleven m.fl. 2026), samt antal legalt
skjutna jarvar (rovbase30.miljodirektoratet.no). For mer information om populationsuppskattningarna
som vi anvint, se under "Metoder och data”.

Vi har anvint modellen for att uppskatta jarvpopulationens tillvéxttakt for hela Sverige, for norra och
mellersta rovdjursforvaltningsomradena, for Norrbotten, Vasterbotten, Jimtland och 6vriga lan
sammanslagna (Vésternorrland, Dalarna, Gavleborg och Virmland). Modellen anvénds ocksé for att
gbra prognoser for jarvpopulationens utveckling vid olika beskattningsnivéer. Vi har relaterat
prognoserna till miniminivéerna for hela Sverige, for norra och mellersta
rovdjursforvaltningsomradena, 1én (Norrbotten, Viésterbotten och Jimtland) och en region dér vi slagit
samman Vésternorrland, Dalarna, Givleborg och Vérmland. Vi rapporterar resultaten for antal jérvar i
mars (observera att drsungar inte dr medréknade) d.v.s. den totala populationen.

Modell: N1y = A, x N¢ - Hy, dér:

o N ér den berdknade populationsstorleken i mars ar t (fore jakt), arsungarna ar inte medraknade

o N beréknas dels fran populationsuppskattningar baserat pa fangst—aterfdngstberdakningar

o N beréknas dels fran antal jarvforyngringar (R¢); Ny=R: x ¢

o En inventeringskvot' (¢) beriiknas i populationsmodellen med hjilp av bade
populationsuppskattningar via DNA och antal jarvforyngringar och i populationsmodellen
anvénds inte ndgot specifikt ingéngsvérde.

o R antal jarvforyngringar registrerade under inventeringen
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o Hyantal skjutna jérvar ar t, jakten sker efter inventeringen och antas addera till annan
dodlighet

o A arlig potentiell tillvaxttakt utan legal jakt, medan all annan dodlighet ingér i den berdknade
tillvixttakten. Legal jakt inkluderar bade licensjakt och skyddsjakt.

! Inventeringskvoten ér kvoten mellan populationsuppskattningen baserat p4 DNA-insamling (fingst-
aterfangstmetoder) och antalet registrerade foryngringar. Denna kvot dr en statistisk relation mellan antal
registrerade foryngringar och uppskattade populationsstorlekar och inte en populationsekologisk
beskrivning av relationen mellan dem (jmf. Persson och Braseth 2011). Eftersom inventeringen 2025 inte
rapporterade antalet jarvforyngringar dr inventeringskvoterna i denna modell samma som de som
presenterades i rapporten 2025 och finns déarfor inte med i den hér rapporten.

Vi anvénde Bayesiansk hierarkisk modellering for att uppskatta den potentiella tillvéxttakten (A,) och
berdkna populationsstorleken vid olika beskattningsnivaer for varje 14n (Andrén m.fl. 2025 samt
modifierad efter Andrén m.fl. 2020, Nilsen m.fl. 2011). [ modelleringen har vi antagit olika potentiella
tillvaxttakter for Sverige, for norra respektive mellersta rovdjursférvaltningsomradena, for
Norrbottens, Visterbottens, Jamtlands 14n, samt for Gvriga lan sammanslagna (Vésternorrland,
Dalarna, Gévleborg och Viarmland). I samtliga populationsmodeller antar vi att potentiella
tillvixttakten () och inventeringskvoten (¢) inte varierar mellan &r. Den potentiella tillvéxten &r ett
sétt att uppskatta hur populationen skulle férdndrats utan ndgon laglig jakt alls. Déremot finns all
annan dodlighet (t.ex. naturlig, trafik och illegalt dodande) inkluderad i berdkningen av den potentiella
tillvixten. Den realiserade tillvixten (\) beskriver hur populationen forédndras mellan tvé
inventeringstillfallen, inklusive legal jakt, och beréknas genom att dividera populationsstorleken (N) &r
t+1 med populationsstorleken ar t (A: = N+1y/Ny). Den potentiella tillvixten kan vara konstant, medan
den realiserade tillvixten minskar nir den legal jakten dkar. Om det inte sker ndgon legal jakt s& dr den
potentiella tillvixten och den realiserade tillvixten samma. Konfidensintervall (KI) i rapporten anges
som 95% Bayesianska konfidensintervall. For en detaljerad beskrivning av populationsmodellen se
bilaga 1.

Modellen tar inte hénsyn till alders- eller konsfordelningen bland de skjutna jérvarna i prognoserna,
utan antar att den d4r samma som under tidigare ar (Tabell 2).

Tabell 2. Kons- och aldersfordelning bland skjutna jarvar 2010 — 2025.

Kon och élder Antal i avskjutningsdata Andel i avskjutningsdata
Honor, 0 — 1 ar 37 0,14
Honor, 1 -2 ar 27 0,10
Honor, 2 ar och dldre 55 0,20
Honor, osédker alder 12 0,04
Hanar, 0 — 1 ar 50 0,18
Hanar, 1 — 2 ar 34 0,12
Hanar, 2 ar och dldre 50 0,18
Hanar, osiker alder 8 0,03




4. Prognoser for antal jarvar
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Figur 2. Modellens skattning for 2025 (gul punkt), prognos for antal jarvar ar 2026 (med kénd legal
jakt under perioden 1 mars 2025 till 28 februari 2026, réd punkt), prognos for antal jérvar 2027 (utan
nagon jakt under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027, bla punkt), samt modellprediktionen
(heldragen linje och 95 % KI som streckade linjer). Nationellt referensvérde for Sverige (rod
horisontell linje; 600 jérvar). Antal jarvar berdknat fran antal faststéllda jarvforyngringar (svarta
punkter; 2015 — 2024 fran Hedmark och Hoglund 2024) och populationsuppskattning baserad pé
DNA-inventering (cirklar och 95 % KI; 2014 — 2024 fran Milleret m.fl. 2024; 2025 frén Kleven m.fl.
2026) i Sverige. Antal jarvar baserat pa foryngringar 2016, 2021, 2023 och 2024 (stjéirnor) &r inte
med i analysen. Under 2025 genomfordes ingen inventering av jarvforyngringar i Sverige.



Tabell 3. Prognoser for antal jarvar i Sverige vintern 2027 vid olika beskattningsnivéer under
perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027. Samt sannolikheterna att komma under det nationella
referensvérdet pa 600 jérvar. Beréknad potentiell tillvaxttakt utan jakt (Ap) var 1,057 (95 % KI: 1,002 —
1,117). De fargade virdena i tabellen 4r samma som de férgade punkterna i figur 2.

Sverige BZsl;ta;lt Isl::;%stﬁ:’ﬁ A'ntal jarvar Sannolikhe't"ftir firre dn
jirvar Median (95 % KI) 600 jirvar

2025 702 (675-1731)°

2025 700 (673 —727)° <0,0001

2026 9°¢ 730 (607 — 883) ¢ 0,02

Beskattning
(antal jérvar) ©

2027 0 772 (589 —1018) 0,032
10 762 (581 —1008) 0,038
20 752 (571 -993) 0,047
30 742 (562 —985) 0,057
40 731 (553 -972) 0,068
50 722 (544 -961) 0,082
60 712 (535 - 949) 0,099
70 702 (526 — 940) 0,118
80 691 (517 -928) 0,142
90 681 (508 —916) 0,168
100 672 (499 — 906) 0,197
110 661 (490 — 894) 0,231
120 651 (480 — 883) 0,268

* - Inventeringsresultat for 2025 (Kleven m.fl. 2026).

®_ Modellprediktion for 2025.

¢ - Jaktuttag 1 mars 2025 till 28 februari 2026.

4 Modellprediktion for 2026.

¢ - Beskattning (totalt antal jérvar) under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027.
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Figur 3. Modellens skattning for 2025 (gul punkt), prognos for antal jarvar ar 2026 (med kénd legal
jakt under perioden 1 mars 2025 till 28 februari 2026, réd punkt), prognos for antal jérvar 2027 (utan
nagon jakt under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027, bla punkt), samt modellprediktionen
(heldragen linje och 95 % KI som streckade linjer). Miniminivan for norra
rovdjursforvaltningsomradet (rod horisontell linje; 547 jarvar). Antal jarvar berdknat fran antal
faststéllda jarvforyngringar (svarta punkter; 2015 — 2024 fran Hedmark och Hoglund 2024) och
populationsuppskattning baserat pA DNA-inventering (cirklar och 95 % KI; 2014 — 2024 fran Milleret
m.fl. 2024; 2025 fran Kleven m.fl. 2026) i norra rovdjursforvaltningsomradet. Antal jérvar baserat
pa inventering av foryngringar 2016, 2021 och 2023 (stjdrnor) &r inte med i analysen. Under 2024
genomfordes ingen inventering av jéarvforyngringar i Norrbottens 1&n och under 2025 genomfordes
ingen inventering av jarv{oryngringar i Sverige.



Tabell 4. Prognoser for antal jérvar i norra rovdjursforvaltningsomradet vintern 2027 vid olika
beskattningsnivaer under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027. Samt sannolikheterna att komma
under miniminivén pa 547 jérvar. Berdknad potentiell tillvéxttakt utan jakt (A,) var 1,057 (95 % KI:
0,999 — 1,118). De fargade virdena i tabellen 4r samma som de férgade punkterna i figur 3.

Noramro amalsuaare o Sk i
jdrvar

2025 588 (564 -615)*°

2025 585 (561 —610) 0,001

2026 9¢ 609 (502 — 742) ¢ 0,13

Beskattning
(antal jérvar) ©

2027 0 644 (485 —858) 0,12
5 639 (480 — 852) 0,13
10 634 (475 - 847) 0,14
15 628 (471 — 841) 0,16
20 623 (467 — 835) 0,17
25 618 (462 — 830) 0,19
30 613 (458 —823) 0,20
35 608 (453 —817) 0,22
40 604 (449 - 812) 0,24
45 598 (444 - 807) 0,26
50 594 (441 - 802) 0,28
55 589 (435 —796) 0,30
60 584 (431 -791) 0,32
65 578 (426 — 785) 0,35
70 574 (422 -1779) 0,37

? - Inventeringsresultat for 2025 (Kleven m.fl. 2026).

®_ Modellprediktion for 2025.

¢ - Jaktuttag 1 mars 2025 till 28 februari 2026.

4 Modellprediktion for 2026.

¢ - Beskattning (totalt antal jérvar) under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027.
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Figur 4. Modellens skattning for 2025 (gul punkt), prognos for antal jarvar ar 2026 (med kénd legal
jakt under perioden 1 mars 2025 till 28 februari 2026, réd punkt), prognos for antal jérvar 2027 (utan
nagon jakt under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027, bla punkt), samt modellprediktionen
(heldragen linje och 95 % KI som streckade linjer). Miniminivan for mellersta
rovdjursforvaltningsomradet (rod horisontell linje; 56 jérvar). Antal jarvar beréknat fran antal
faststéllda jarvforyngringar (svarta punkter; 2015 — 2024 fran Hedmark och Hoglund 2024) och
populationsuppskattning baserat pA DNA-inventering (cirklar och 95 % KI; 2014 — 2024 fran Milleret
m.fl. 2024; 2025 fran Kleven m.fl. 2026) i mellersta rovdjursforvaltningsomradet. Under 2025
genomfordes ingen inventering av jéarvforyngringar i Sverige.
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Tabell 5. Prognoser for antal jarvar i mellersta rovdjursforvaltningsomradet vintern 2027 vid olika
beskattningsnivaer under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027. Samt sannolikheterna att komma
under miniminivén pa 56 jarvar. Berdknad potentiell tillvéxttakt utan jakt (A,) var 1,067 (95 % KI:
1,004 — 1,132 95 % KI). De férgade vérdena i tabellen &r samma som de férgade punkterna i figur 4.

Mellersta BZsl;ta;lt Isl::;%stﬁ:’ﬁ Antal jarvar Sannolikhet for firre dn

RFO jarvar Median (95 % KI) 56 jarvar

2025 114 (103 -124)*

2025 116 (106 — 125)° <0,0001

2026 0° 124 (99 - 152) ¢ <0,0001

Beskattning
(antal jérvar) ©

2027 0 132 (97 -177) <0,0001
5 127 (93 - 171) 0,0001
10 122 (88 — 166) 0,0001
15 117 (83 — 160) 0,0001
20 112 (79 — 154) 0,0004
25 107 (74 — 149) 0,0011
30 102 (70 — 143) 0,0025
35 97 (65—-138) 0,0057
40 92 (60 —132) 0,012
45 87 (56 —127) 0,026
50 82 (51-121) 0,050
55 77 (46 — 116) 0,093
60 72 (42-111) 0,16
65 67 (37-105) 0,25
70 62 (32 -100) 0,36

* — Inventeringsresultat for 2025 (Kleven m.fl. 2026).

® _ Modellprediktion for 2025.

¢ — Jaktuttag 1 mars 2025 till 28 februari 2026.

4 _ Modellprediktion for 2026.

¢ — Beskattning (totalt antal jérvar) under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027.
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Figur 5. Modellens skattning for 2025 (gul punkt), prognos for antal jarvar ar 2026 (med kénd legal
jakt under perioden 1 mars 2025 till 28 februari 2026, réd punkt), prognos for antal jérvar 2027 (utan
nagon jakt under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027, bla punkt), samt modellprediktionen
(heldragen linje och 95 % KI som streckade linjer). Miniminivan for Norrbotten (réd horisontell
linje; 220 jarvar). Antal jarvar beréknat fran antal faststdllda jérvforyngringar (svarta punkter; 2015
— 2024 fran Hedmark och Hoglund 2024) och populationsuppskattning baserat paA DNA-inventering
(cirklar; 95 % KI; 2014 — 2024 fran Milleret m.fl. 2024; 2025 fran Kleven m.fl. 2026) i Norrbottens
ldn. Antal jérvar baserat pa inventering av foryngringar 2016, 2021 och 2023 (stjérnor) ir inte med i
analysen. Under 2024 genomfordes ingen inventering av jarvforyngringar i Norrbottens lédn och under
2025 genomfordes ingen inventering av jarvforyngringar i Sverige.
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Tabell 6. Prognoser for antal jarvar i Norrbottens léin vintern 2027 vid olika beskattningsnivaer under
perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027. Samt sannolikheterna att komma under miniminivén pa
220 jarvar. Berdknad potentiell tillvéxttakt utan jakt (A,) var 1,056 (0,995 — 1,120, 95 % KI). De
fargade vérdena i tabellen &r samma som de férgade punkterna i figur 5.

ngsniva . - .e o
Norrbotten  antalsuima y Analmar o Samnolihel fr e in
jarvar
2025 195 (181 —210) ®
2025 199 (185 -212)° 1,00
2026 2°¢ 208 (168 —255) ¢ 0,72
Beskattning
(antal jérvar) ©

2027 0 219 (162 —295) 0,51

5 214 (157 —289) 0,57

10 209 (153 —284) 0,63

15 204 (148 —278) 0,69

20 199 (144 —272) 0,74

25 194 (139 —267) 0,79

30 189 (135 —261) 0,83

35 184 (130 —256) 0,86

40 179 (125 — 250) 0,89

? - Inventeringsresultat for 2025 (Kleven m.fl. 2026).

® _ Modellprediktion for 2025.

¢ — Jaktuttag 1 mars 2025 till 28 februari 2026.

4 _ Modellprediktion for 2026.

¢ — Beskattning (totalt antal jérvar) under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027.
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Figur 6. Modellens skattning for 2025 (gul punkt), prognos for antal jarvar ar 2026 (med kénd legal
jakt under perioden 1 mars 2025 till 28 februari 2026, réd punkt), prognos for antal jérvar 2027 (utan
nagon jakt under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027, bla punkt), samt modellprediktionen
(heldragen linje och 95 % KI som streckade linjer). Miniminivan for Visterbotten (réd horisontell
linje; 126 jarvar). Antal jarvar beréknat fran antal faststdllda jérvforyngringar (svarta punkter; 2015
— 2024 fran Hedmark och Hoglund 2024) och populationsuppskattning baserat pA DNA-inventering
(cirklar; 95 % KI; 2014 — 2024 fran Milleret m.fl. 2024; 2025 fran Kleven m.fl. 2026) i
Visterbottens lin. Under 2025 genomfordes ingen inventering av jarvforyngringar i Sverige.
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Tabell 7. Prognoser for antal jarvar i Visterbottens lin vintern 2027 vid olika beskattningsnivéer
under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027. Samt sannolikheterna att komma under miniminivan
pa 126 jéarvar. Berdknad potentiell tillvéixttakt utan jakt (A,) var 1,027 (0,967 — 1,091, 95 % KI). De
fargade vérdena i tabellen &r samma som de férgade punkterna i figur 6.

Viisterbotten Bisﬁta;ltlsligﬁstz:’ﬁ Antal jidrvar Sannolikhetﬂfﬁr firre 4n
jarvar Median (95 % KI) 126 jarvar
2025 138 (126 —151) ®
2025 135 (124 — 147)° 0,058
2026 1° 138 (222 -171)¢ 0,20
Beskattning
(antal jérvar) ©

2027 0 141 (104 - 193) 0,22

5 136 (100 — 187) 0,31

10 131 (95 - 181) 0,40

15 126 (91 — 176) 0,50

20 121 (86 — 170) 0,60

25 116 (82 — 165) 0,69

30 111 (77 - 159) 0,76

35 106 (73 — 153) 0,83

40 101 (68 — 148) 0,89

? - Inventeringsresultat for 2025 (Kleven m.fl. 2026).

® _ Modellprediktion for 2025.

¢ — Jaktuttag 1 mars 2025 till 28 februari 2026.

4 _ Modellprediktion for 2026.

¢ — Beskattning (totalt antal jérvar) under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027.
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Figur 7. Modellens skattning for 2025 (gul punkt), prognos for antal jarvar ar 2026 (med kénd legal
jakt under perioden 1 mars 2025 till 28 februari 2026, réd punkt), prognos for antal jérvar 2027 (utan
nagon jakt under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027, bla punkt), samt modellprediktionen
(heldragen linje och 95 % KI som streckade linjer). Miniminivan for Jaimtland (réd horisontell
linje; 176 jarvar). Antal jarvar beréknat fran antal faststdllda jérvforyngringar (svarta punkter; 2015
— 2024 fran Hedmark och Hoglund 2024) och populationsuppskattning baserat pA DNA-inventering
(cirklar och 95 % KI; 2014 — 2024 fran Milleret m.fl. 2024; 2025 fran Kleven m.fl. 2026) fran 2014 —
2024 i Jimtlands lin. Under 2025 genomfordes ingen inventering av jarvforyngringar i Sverige.
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Tabell 8. Prognoser for antal jarvar i JAmtlands lin vintern 2027 vid olika beskattningsnivéer under
perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027. Samt sannolikheterna att komma under miniminivén pa
176 jarvar. Berdknad potentiell tillvéxttakt utan jakt (A,) var 1,075 (1,015 — 1,139, 95 % KI). De
fargade vérdena i tabellen &r samma som de férgade punkterna i figur 7.

simtnd vl A Sl i
jdrvar

2025 209 (195 -226)°

2025 202 (187 -218)° <0,0001

2026 6° 211 (171 -262) ¢ 0,043

Beskattning
(antal jérvar) ©

2027 0 227 (169 —309) 0,045
5 222 (164 —-303) 0,063
10 217 (159 -297) 0,087
15 212 (155 -292) 0,12
20 207 (150 —287) 0,15
25 202 (146 —281) 0,20
30 196 (141 —275) 0,25
35 192 (137 —270) 0,30
40 187 (132 —264) 0,36
45 181 (128 — 259) 0,43
50 176 (123 —253) 0,49
55 171 (119 —247) 0,56
60 166 (114 —242) 0,62
65 161 (109 —236) 0,68
70 156 (105 —231) 0,73

? - Inventeringsresultat for 2025 (Kleven m.fl. 2026).

® _ Modellprediktion for 2025.

¢ — Jaktuttag 1 mars 2025 till 28 februari 2026.

4 _ Modellprediktion for 2026.

¢ — Beskattning (totalt antal jérvar) under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027.
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Figur 8. Modellens skattning for 2025 (gul punkt), prognos for antal jarvar ar 2026 (med kénd legal
jakt under perioden 1 mars 2025 till 28 februari 2026, réd punkt), prognos for antal jérvar 2026 (utan
nagon jakt under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027, bla punkt), samt modellprediktionen
(heldragen linje och 95 % KI som streckade linjer). Miniminivan for 6vriga lén (réd horisontell
linje; 81 jérvar). Antal jarvar berdknat fran antal faststéllda jarvforyngringar (svarta punkter; 2015 —
2024 frén Hedmark och Hoéglund 2024) och populationsuppskattning baserat pd DNA-inventering
(cirklar och 95 % KI; 2014 — 2024 fran Milleret m.fl. 2024; 2025 frén Kleven m.fl. 2026) i 6vriga lén
(Visternorrland, Dalarna, Givleborg och Varmland). Under 2025 genomf6rdes ingen inventering av
jarvforyngringar i Sverige.
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Tabell 9. Prognoser for antal jarvar i dvriga lidn (Viasternorrland, Dalarna, Gévleborg och Viarmland)
vintern 2027 vid olika beskattningsnivaer under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027. Samt
sannolikheterna att komma under miniminivén pa 81 jarvar. Berdknad potentiell tillvaxttakt utan jakt
(Ap) var 1,074 (1,007 — 1,145, 95 % KI). De fargade virdena i tabellen 4r samma som de fargade
punkterna i figur 8.

Ovriga lin BZsl;ta;lt Isl::;%stﬁ;"ﬁ A'ntal jarvar Sannolikhe.:t for firre dn
jirvar Median (95 % KI) 81 jidrvar

2025 153 (130-176) *

2025 158 (139 -178)° <0,0001

2026 0° 170 (133 —214) ¢ <0,0001

Beskattning
(antal jérvar) ©

2027 0 182 (130 —252) <0,0001
5 177 (126 — 246) <0,0001
10 172 (121 - 240) <0,0001
15 167 (117 —235) 0,0002
20 162 (112 —229) 0,0005
25 157 (108 — 224) 0,0008
30 152 (103 - 218) 0,0016
35 147 (98 —213) 0,003
40 142 (94 —207) 0,006
45 137 (89 —202) 0,010
50 132 (85 —-196) 0,017
55 127 (80 —191) 0,028
60 122 (75— 185) 0,044
65 117 (71 — 180) 0,068
70 112 (66 — 174) 0,10

? - Inventeringsresultat for 2025 (Kleven m.fl. 2026).

® _ Modellprediktion for 2025.

¢ — Jaktuttag 1 mars 2025 till 28 februari 2026.

4 _ Modellprediktion for 2026.

¢ — Beskattning (totalt antal jérvar) under perioden 1 mars 2026 till 28 februari 2027.
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5. Utvardering av populationsmodellen

Utviérderingen av populationsmodellen med Bayesianskt p-vérde visar att den ger en bra beskrivning
av data for hela Sverige (se Bilaga 1). Bayesianska p-vérdet var 0,57 for att beskriva antal jérvar (p-
virden mellan 0,1 och 0,9 anses indikera en bra passning mellan en modell och data). Aven for norra
och mellersta rovdjursforvaltningsomradena ger populationsmodellen en bra beskrivning av antal
jéarvar (Bayesianska p-véirden 0,49 for norra forvaltningsomradet och 0,41 for mellersta
forvaltningsomradet). Aven for uppdelningen Norrbottens lin, Visterbottens lin, Jimtlands ldn och
ovriga lan (Viasternorrland, Gévleborg, Dalarna och Vérmlands lidn) ger populationsmodellen en
relativt bra beskrivning av antal jarvar (Bayesianska p-vérden mellan 0,35 och 0,62).
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Bilaga 1 — Population model

Population model

We used Bayesian state-space population models to estimate the posterior distribution of the
unobserved population size with process and observation equations for all of Sweden, for two
management regions, as well as for four different regions in Sweden. The equations are the same in all
three models, except that in the model for all of Sweden there is only one region (i.e., j = 1).

The deterministic process model is:

W, = log [ X exp(oy) - Hj..1] (Eq. S1)

Where L, is the deterministic prediction of the log (population size) at time ¢ in region j, y;,.; is the
predicted unobserved population size at time #-/ in region j, H, ., is the observed harvest March 1 to
February 28 at time #-/ in region j. Most of the harvest is done from November to February, i.e., after
the reproduction, but before the next monitoring period. The growth rate on log-scale (o) in region j,
was drawn from a normal distribution. This means that the growth rate varies among regions (j), but
there is no temporal variation in growth rate. The growth rate on log-scale (o) is the potential growth
rate without legal harvest, but the potential growth includes all other factors that might influence
growth rate, e.g., poaching (Persson et al. 2015).

o, ~ normal (o, o) (Eq. S2)
We include stochasticity in the process using:
;. ~ lognormal (W, Gproc) (Eq. S3)

i = i/ by (Eq. S4)

Where Gproc is the standard deviation on log-scale of the unobserved population size, pj, is the
predicted unobserved number of reproductions at time ¢ in region j. The monitoring ratio between total
population size and number of reproductions (¢,) in region j. This means that the monitoring ratio
varies among regions (f), but there is no temporal variation in the monitoring ratio. The monitoring
ratio (¢y) is drawn from a uniform distribution.

¢; ~ uniform (min, max) (Eq. S5)

The process equations were linked to two different data sets using the observation equations using:
Nj.i ~normal (W1, Gobs,;.r) (Eq. S6)
R;; ~ Poisson (p;;) (Eq. S7)

Where Nj, is the estimated population size at time # in region j and Gy, i the estimated standard
deviation of the estimated wolverine population size at time ¢ in region j from Milleret et al. (2024)
and Kleven et al. (2026). Milleret et al. (2024) used open spatial capture — mark — recapture methods
of DNA from wolverine scats during the monitoring seasons of 2014 — 2024 to estimate the mean and
standard deviation of the wolverine population size for the period 2014 — 2024. For 2025 we used the
results from the closed spatial capture—mark—recapture methods presented in Kleven et al. (2026) only
considering the DNA-monitoring results from 2025. R, is the observed number of wolverine
reproductions at time ¢ in region j (Hedmark and Hoglund 2024). R; from 2025 is not included in the
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model as there were no monitoring of wolverine reproductions in Sweden during this year. N;, does
not include the cubs of the year.

Model fitting and evaluation

Vague prior distributions were assigned to the potential growth rate, o; ~ normal (0, 10), the
monitoring ratio between total population size and number of wolverine reproductions; ¢; ~ uniform
(1, 30) and the process error, Gy ~ uniform (0, 10).

We approximated the marginal posterior distributions of parameters fitting the models to data using
the Markov chain Monte Carlo algorithm implemented in rjags and coda packages (Plummer 2003) in
R (R Core Team 2025). We ran three chains of 100,000 iterations following a 50,000 burn-in.
Convergence was checked by visual inspection of trace plots and by the diagnostics of Heidelberger
(Heidelberger and Welch 1983) and Gelman (using the threshold value of <1.02 indicating very low
variation between the three chains, Brooks and Gelman 1997) implemented in the coda package
(Plummer 2003). We used posterior predictive checks to evaluate lack-of-fit between models and data
using Bayesian p-values (0.1 <p < 0.9 suggest good fit between the model and the data; Hobbs and
Hooten 2015). We present posterior means and SD with associated 95% Bayesian credible intervals
(95% BCI).

Results - Sweden

Posterior predictive checks showed that the model was able to simulate data that were consistent with
the observations. Bayesian p-values for discrepancy statistics for the total population size were 0.50.
The parameters o, and G, all passed Heidelberger diagnostics. The upper confidence limits for all
parameters were 1.0 in Gelman diagnostics, indicating very lower variation between the three chains.

The mean potential growth rate on log-scale (o) was 0.056, which correspond to a potential growth
rate A, = 1.057 (Table S10, Figure S9). The potential growth rate excluding legal harvest indicates a
growing population without legal harvest, the probability that exp(a) = A, being > 1 was 0.98.

Results — Two management regions

Posterior predictive checks showed that the model was able to simulate data that were consistent with
the observations for both regions (northern management region [1], and central management region
[2]). Bayesian p-values for discrepancy statistics for the total population size were 0.49 (northern
management region) and 0.41 (central management region). The parameters oi-2], and G all passed
Heidelberger diagnostics. The upper confidence limits for all parameters were 1.0 in Gelman
diagnostics, indicating very low variation between the three chains.

The regional mean potential growth rate on log-scale (o) were 0.055 (northern management region)
and 0.064 (central management region), which correspond to a potential growth rate Ayj12; of 1.057
(northern management region) and 1.067 (central management region) (Table S11, Figure S10). The
potential growth rate excluding legal harvest indicates a growing population without legal harvest, the
probability that exp(a) = A, being > 1 was 0.97 (northern management region) and 0.98 (central
management region).
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Results - Four regions

Posterior predictive checks showed that the model was able to simulate data that were consistent with
the observations for all four regions (Norrbotten [1], Vésterbotten [2], Jimtland [3] and other counties
[4]). The region ‘other counties’ includes Vasternorrland, Gévleborg, Dalarna and Véarmland counties.
Bayesian p-values for discrepancy statistics for the total population size were 0.35 (Norrbotten), 0.50
(Visterbotten), 0.62 (Jimtland) and 0.39 (other counties). The parameters oi-4], and Gy all passed
Heidelberger diagnostics. The upper confidence limits for all parameters were 1.0 in Gelman
diagnostics, indicating very low variation between the three chains.

The regional mean potential growth rate on log-scale (o) were 0.054 (Norrbotten), 0.026
(Visterbotten), 0.072 (Jamtland) and 0.071 (other counties), which correspond to a potential growth
rate A of 1.056 (Norrbotten), 1.027 (Visterbotten), 1.075 (Jamtland), and 1.074 (other counties) (Table
S12, Figure S11). The potential growth rate excluding legal harvest varies among regions but indicates
a positive population growth in all areas. For the regions Norrbotten, Jamtland and other counties the
wolverine population is growing without legal harvest, the probability that exp(oii,34]) = Ap1,3.4] being
> 1 was 0.96 (Norrbotten), 0.99 (Jamtland) and 0.98 (other counties). For the region Vésterbotten there
was some possibility that the population would decrease also without legal harvest, the probability that
exp(az) = App2) being > 1 was 0.81.
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Table S10. Prior and posterior distributions of parameters in the Bayesian state space population
model and the derived parameter (exp(a) = A,) for Sweden.

Prior Posterior Posterior
Parameter distribution o Description
(mean + SD) (mean + SD) (95 % BCI)
Potential growth rate on
o normal (0, 100) 0.056 = 0.027 0.0018-0.111
log-scale

exp(a) 1.057 £ 0.029 1.002-1.117  Potential growth rate ()
Gproc uniform (0, 10) 0.082 + 0.029 0.042 - 0.152  Process error on log-scale
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Figure S9. Prior (red lines) and posterior distribution for parameters included in the Bayesian state
space population model for Sweden (Table S16). The parameters are potential growth rate on log-scale
(a, alpha), the derived potential growth rate (exp(a) = Ap, exp[alpha]), and process error (Gproc).
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Table S11. Prior and posterior distributions of parameters in the Bayesian state space population
model and the derived parameter (exp(a) = A,,) for the northern and central management regions

(Northern RFO and Central RFO).

Prior

. Posterior Posterior _
Parameter distribution o Description
(mean + SD) (mean + SD) (95 % BCI)

o normal (0, 100) Potential growth rate on
log-scale

o 0.055+£0.028 -0.0006 —0.112  Northern RFO

o 0.064 + 0.030 0.0040 - 0.124  Central RFO
Potential growth rate (A;)

exp(otr) 1.057 +0.030 0.999 —1.118  Northern RFO

exp(o2) 1.067 £ 0.0322 1.004 —1.132  Central RFO

Gproc uniform (0, 10) 0.088 + 0.022 0.0537—-0.139  Process error on log-scale
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Figure S10. Prior (red lines) and posterior distribution for potential growth rate in the Bayesian state
space population model for the northern and central management regions (Table S17). The parameters
are potential growth rate on log-scale (a, alpha), the derived potential growth rate (exp(a) = A,
exp[alpha]), and process error (Gproc).

26



Table S12. Prior and posterior distributions of parameters in the Bayesian state space population
model and the derived parameter (exp(a) = A,) for the 4 regions.

Parameter . P'rior. Posterior Posterior Description
distribution (mean + SD) (95 % BCI)

o normal (0, 100) })otential growth rate on
og-scale

o 0.054 +£0.030 -0.005-0.113  Region 1 (Norrbotten)

o 0.026 £ 0.030 -0.033 -0.087  Region 2 (Vésterbotten)

o3 0.072 +£0.029 0.015-0.130  Region 3 (Jamtland)

o4 0.071 £ 0.032 0.007—0.136  Region 4 (Other counties)
Potential growth rate (A;)

exp(otr) 1.056 +0.031 0.992 - 1.120  Region 1 (Norrbotten)

exp(a) 1.027 £ 0.031 0.967-1.091  Region 2 (Visterbotten)

exp(oat3) 1.075+0.031 1.015-1.139  Region 3 (Jdmtland)

exp(oLs) 1.074 £ 0.035 1.007 —1.145  Region 4 (Other counties)

Oproc uniform (0, 10) 0.092 +0.017 0.062 - 0.13 Process error on log-scale
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Figure S11. Prior (red lines) and posterior distribution for potential growth rate in the Bayesian state
space population model for the 4 regions (Table S18). The parameters are potential growth rate on log-
scale (o, alpha) and the derived potential growth rate (exp(a) = Ap, exp[alpha]), and process error

(Gproc)-
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Bilaga 2 — Hur beraknar man tillvaxttakt?

Den potentiella tillvéxttakten (A,) berdknas enkelt om det inte forkommit ndgon jakt. D4 blir den
kvoten mellan &rets populationsstorlek (N2) och forra arets populationsstorlek (N;).

Generell populationsmodell: N1y = A, x N¢
Loser ut tillvaxttakt: A, = N2 / Ny

Tillvéaxttakten beskriver den procentuella 6kningen i populationsstorleken. Om tillvéxttakten (A,) dr
1,1 betyder det att populationen dkat med 10 %, om tillvixttakten (A;) &r 0,9 betyder det att
populationen minskat med 10 %.

Om man genomfort jakt efter reproduktion (Ap) och populationsuppskattning (N;) men fore nésta
populationsuppskattning (N+1) méste man ta hdnsyn till detta for att berdkna nésta ars
populationsstorlek genom att subtrahera jakten (H) fran beréknad éarets populationsstorlek efter
reproduktionen (generell populationsmodell). For att berdkna den potentiella tillvaxttakten (A,) maste
man addera jakten till ndsta populationsuppskattning (N) och sedan dividera med arets
populationsuppskattning (N) (nédr man l6ser ut tillvéxttakten).

Generell populationsmodell: N1y = A, x N¢- Hq

Loser ut tillvaxttakt: A, = (N2 + Hi) / Ni
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Bilaga 3 — Hur gor man prognoser?

Nér man vil kénner till den potentiella tillvéxttakten (A,) kan man gora prognoser for olika
beskattningsnivaer. Nésta ars populationsstorlek (N-1y) blir aret populationsstorlek (N¢) som
multipliceras med den potentiella tillvéxttakten (A,) och dérefter subtraheras med beskattningsniva
(Ht)’

N(t+l) = lp x N¢- Hy

Ett rakneexempel fran Tabell 3 (Sverige). Jirvpopulationen uppskattas till 700 individer 1 mars 2025
och den potentiella tillvaxttakten &r berdknad till 1,057. Prognosen for 1 mars 2026 med de 9 skjutna
jérvarna under perioden 1 mars 2025 till 28 februari 2026 blir:

Nao26 = 1,057 x 700- 9 =731
En prognos for 1 mars 2027 med en beskattning pé 20 jérvar blir:
Nao27 = 1,057 x 730- 20 = 752

Att det inte blir exakt samma varden som i Tabell 3 beror pé avrundningsfel mellan den hir exakta
berdkningen och populationsmodellen som inkluderar osédkerhet i flera led.

Dessa berékningar bygger pa att data och populationsmodellen helt saknar osékerhet. Men det finns
osékerhet i flera steg. Populationsuppskattningen i ett omrade &r inte helt siker (observationsfel), den
berdknade tillvixttakten ar inte helt séker och populationsmodellen 4r en férenklad beskrivning av
naturen (processfel). Dessa olika steg av osdkerhet forsoker man ta hénsyn till i
populationsmodellerna, vilket leder till att prognosen inkluderar en osékerhet (anges som 95%
konfidensintervall i tabellerna).

I prognoser som inkluderar osékerhet, 6kar alltid osédkerheten med tiden. Forsta prognosen i de hér
modellerna, for 1 mars 2026, ar sdkrare &n andra prognosen, for 1 mars 2027. Man kan se denna dkade
osékerhet med tiden med att det 95% KI &r mindre for 1 mars 2026 &n for 1 mars 2027. Ett exempel
fran Tabell 3, prognosen for 1 mars 2026 ar 730 jarvar med ett 95 % konfidensintervall mellan 607
och 883. Vid en beskattning pé 40 jérvar blir prognosen for vintern 1 mars 2027 731 jarvar med ett 95
% konfidensintervall mellan 553 och 972, allts& ungefér samman medianvérde (730 respektive 731)
men betydligt storre konfidensintervall med en prognos pa tva ar. Den 6kande osédkerheten syns tydligt
i figurerna (avstandet mellan den 6vre och nedre streckade linjer 6kar mellan 2026 och 2027).
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